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Build other physical maps



Hybridization mapping



By rearranging the probes in the
same order as they appear in the
target DNA, we obtain



Hybridization can be done easier if the experiment data are error‐free. 
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Consider each clone as a subset of probes.



Consecutive probes appear in more clones than other pairs of probes.
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Consider each clone as a subset of probes.
Non‐inclusion is to check if one clone contains another. 

Check if  for any i, j 

Transform to check if the following graph  G=(V, E)  is connected or not:

V = The set of clones,  i.e. each node represents a clone.
There is an edge (v1, v2) if and only if the corresponding clones 
contains some probe simultaneously.









Map assembly using restriction 
fragments sizes





7 fragments

9 fragments



Greedy Approach

Another NP‐hard problem!



Step 1

Step 2



Explain the hybridization mapping in detail.


